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INTRODUCAO

A pesca de tubardes nos ultimos anos tem mostradawmento gradativo, devido a
valorizacdo de sua carne e subprodutos (barbatpe#s,e cartilagem), totalizando
guase um milhdo de toneladas anuais, ao passoogBeasil na década de noventa a
captura aumentou cerca de 60%, representando 4%apmtara mundial do grupo
(BONFIL, 1994). Segundo dados estatisticos da FAdodand Agriculture
Organization of the United Nations) a captura mahde Elasmobranquios em 2007 foi
de 781.000 toneladas (FAO, 2009). No Brasil, ol dacaptura de todas as espécies de
tubardes em 2009 estéa incluido nos itens cacoesde f12.000 toneladas, excluindo a
categoria “cacéo-azul” que representou 1.273 tdasl@iBAMA, 2010).

Essa demanda por produtos derivados dos tubardesjdo, principalmente pelo valor
agregado as nadadeiras que geralmente € exportadoopmercado asiatico, que
segundo Clarket al. (2006), custa $200/kg enquanto a carne $10/kgeocqusa um
aumento na sua captura e consequentemente um grapdeto sobre as populacdes
dos mesmos, que segundo os mesmos autores codespotD milhdes de tubardes
mortos anualmente.

A comercializacdo de produtos pesqueiros tem didnde diversas medidas legais ao
redor do mundo no sentido de regulamentar, fismalez identificar corretamente as
espécies de peixes provenientes da captura co@wxOLFE & PRIMROSE, 2004).
Tal identificac@o é geralmente baseada em caraatevefoldgicos que podem se perder
devido ao processamento do pescado, que geralseiiiEia a bordo da embarcacéo.

A dificuldade na identificac@o de tubardes em nieekspécie e a sua classificacdo em
grupos familiares geram dificuldades para uma tarealiacdo de sua captura e
estatistica pesqueira dos mesmos. De acordo c@AMA, nos ultimos anos, 22% de
todos os tubarbes capturados no Brasil recebergumaltipo de classificacéo,
relacionando apenas um nome popular que em muakkss aefere-se a mais de uma
espécie. Considerando a crescente demanda petaeaealas nadadeiras de tubardes e
o reconhecimento de que diferentes espécies resporde forma diferente a
exploracdo, torna-se imperativa a identificacdo eggecies até o seu menor nivel
taxonoémico (SHIVJI, 2002).

OBJETIVO
Analisar e identificar nadadeiras de tubardes ajides pelo IBAMA e comercializadas
ilegalmente no Estado de Sdo Paulo pela técnicarR@plex.



METODOLOGIA

O DNA das nadadeiras sera extraido de 50 mg ddote#&i extracdo de DNA foi
realizada com o protocolo de fenol — cloroformiqaé& a extracdo, as amostras serao
avaliadas quanto a integridade e concentracao ce DN

Para a amplificacdo da regido Espacadora Trandotéma 2 (ITS2) foram realizadas
reacdes de PCR contendo 2 uL de Diddylate, 12,5 pmol de cada primer, 1X Buffer,
40 uM dNTP’s e 0,075 unidade de TAQ polimerased€)i®) e agua esterilizada para
um produto final de 25uL.Para a identificacdo dyuselo material apreendido o mesmo
programa proposto anteriormente foi utilizado, poténdo como iniciador especifico
paral surus oxyrhynchus.

RESULTADOS E DISCUSSAO

Ao longo dos experimentos feitos algumas dificuetafbram encontradas tais como
obter das amostras uma quantidade necessaria de BNi&ientes para sua
amplificacéo, devido ao fato destas terem vindamea apreensao, ou seja, nao estava
em uma condicao ideal para a conservacao e extdmcdeu material genético além de
padronizar as condi¢gfes para o teste de PCR,gsrdaram testados outros iniciadores
e estes ndo geraram bandas suficientes para idagdid das espécies, entretanto uma
nova apreensao foi feita pelo IBAMA com nadadefrascas na regido de Iguape Séo
Paulo, e como o material anterior ndo houve gerdgéaesultados esperados, o projeto
seguiu com essas 148 novas amostras no qual avolbged metodologia foi 0 mesmo
proposto anteriormente. Este novo material estamacendicbes adequadas para a
extracdo e amplificacdo. A maioria das capturasénadequadamente registrada, o que
substima-se o0s dados coletados no momento do desgmb Diversas analises
sugerem que esta espécie pode ter sofrido decHigiosicativos em abundancia devido
ao alto valor da comercializacdo de suas barbatmapra seja dificil avaliar com
precisdo esses dados ja que essas espécies samnag(IlUCN, 2013)

CONCLUSOES

Na primeira apreensao nao foi possivel identifasmespécies devido ao alto indice de
degradacdo das amostras, porém os exemplares dadaegpreensdo foram todos
identificados como anequim, essa espécie ndo senteacem risco de extincao.
Portanto a técnica de PCR multiplex se mostrowagbara identificar as espécies e de
baixo custo quando comparadas ao sequenciamento.
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